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1~ HRTFIMT A B i 5% 7
(A)HF (B)HCl (C)HBr (D)HI (E)CF;CO:H
2~ TF 2T AT IR B 5F A A 69 B R (Electrophilic Aromatic Substitution

Reactions)F st 89 R JEik % 9
CHs

"0 P00 "0 "G

3~ FHfTEe KA RE?
(A) CHsF (B) CHsCl (C)CHsBr (D) CH;CH:F (E) CH3sCHLCI
4~ FIMTH MR S e AR M 7
CHs CH, HoC.  CHs
(A) H,C=CH B — (C) — D — (E) =
AR Y HsC O ™ e, He  CH,
5~ F F4 F AT K AR R JE (hydrolysis) A sk ey R E R & 9

Br
(A) CH;CH,Br (B) Qgr (®) OBr (D) er (E) m

6~ F 54T % & & » 1x 48 (alkanes) (b &4 2
(A) CH3CH,Br  (B) CHsCH,OH (C) CH3CH, (D) CH;0CH; (E) CH3CH,NH,
T~ F 54T & 754 (solvent) & i & F AR 8 45 4% 2 493X %] (Grignard Reagents) 7
(A)n-Hexane (B) methanol (C) diethyl ether (D) chloroform (E) benzene
8~ FR T AT AL R R Y

0 0
™, OJKH/OH ® HO A~ OH (O HOY\)-LOH ) HOS A~ O
0 0 0 0 0 0

(@]
(E) HOMOH
@]
9~T§ﬁ%ﬁ%@m@ﬁA%ﬁﬁD@wmm&ﬁm 5 ?

CH3 )
m\Tﬂﬁ%ﬁﬁ*%&ﬁmmmwM%ﬁ#%&ﬁ £

o) O 9 2
(A) H,c—C-cI (B) HC—C-OH  (C) H,C-C-OCH; (D) HiC-C-N(CHy),

11 11
(E) HzC-C~0-C-CHs
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ZFERTIEA M2 EER (BT ))
(A) Benzene (%)
(B) n-Hexane (iE 2. %%)
(C) Ethyl acetate (Z & Z.&5)
(D) Chloroform (&.1%)
(E) Diethyl ether ( Z &%)
(F) Acetic acid (% &)
(G) Benzoic acid (X ¥ &)
(H) Aniline (%.5%)
(1) Aspirin (FT#7 IC &)
(J) Alanine (& iz &%)

ZCFHBATHEREANEEY  (BHEWH)

CH,
(A) _HBr
H,SO,
(B) <:>—C02H + CH5OH
1. BH4/THF
(C) CH3CH20H20H:CH2 e w om e
2. Hzoz, NaOH
(D) CHyCH,CH,CH,COCH, — s
—_—
3 2 2 2 2 3 2 HQO
CHa 0
A
(E) + N-Bf
o)
(NBS)
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1.

3.

10.

11.

12.

13.

14,

15

16.

17.

18.

18,

20.
21,

BEM —ML2y £00AE-

mp P T ERARBYASTFHER?A)HEE  B)Zaq (O a3 (D) ibAs -

2. UFMHEAHEHERED HRRETLTFK?(A)S®; B)P?; (O (D) Co® -

AMB SR EEmRERRLIOARSTHERA?A) BB B &a% (O &8 (D)
v ol

Wit KT E Ry PR B TIMTRREER? (A) BEARIE (glycolysis) ;
(B) B- &.1t (beta oxidation) ; (C) & F{% ik 4# (eletron transfer reactions) ; (D) ## &8 4E 3 (TCA
cycle) °

Bl P i ATP R ERA M BN T XARAB B T HAMERBER ? (A) BIEHRRE

(glycolysis) ; (B) - .1t (beta oxidation) ; (C) & F1%ik4# (cletron transfer reactions) ; (D) 454%
B 1% ¥ (TCA cycle) °

i FATHEIL R A m e AR T 0 7 (A) fm ik (nucleus) 5 (B) 4B fE (membrane) ; (C) HK 4%
5% (mitochondria) ; (D) & 4%\ 8 (lysosome) ©

e P TR S ey BRI T ? (A) it (nucleus) ; (B) #4afif (membrane) ; (C)
Hr 42 8% (mitochondria) ; (D) & #%/]v 88 (lysosome) ° :

T RARQ MY T AR RBmE 7 (A) HEE  B)EALEEFD; (C) kaT
(D) snB g+ -

Fofriein g BBt E R ATPAEZ7A) HERE . B 4L 5D (C)kaT (D)
ENEEEET -

PLE) & G 44 4 (actin filament) /2 4m ¥ 8 E BhsE & 7 (A) KA RE4H 5 (B) e B4 5 (C) i
feit s (D) Bl £ mAnsk e s -

# % (microtubule) f£ 4o P eI X RAKE 7 (A) LB EH © B) REEE S (C) tafpeiT 5 (D)
RPREE -

P 1 %4 (intermediate filament) £ fm i P &9 E B hER 7 (A) KA G4 B) oBEFE 5 (O e
fes7 5 (D) B & AR a5 -

FrMTAE A E A JEB £ L B 884 (epigenetics) By iEHE K 7 (A) A& G (histone) £ 44 S
(B) DNA ¥ £ 4t (methylation) 4545 ; (C) %t & % £ ¥ (chromatin remodeling) ; (D) & B % M
(polymorphism) ©

Kozak 57| £ A B &bz b » £ R LWL T IT45 58 7 (A) DNA 4% RNA 5 (B) RNA
WEAZE (O BaMFREM D) FaHHFE-

#dsF B 7] (promoter) e A A ki@ ¥ » ERR AT 7T45 5% 7 (A) DNA #4k %

RNA ; B)RNA#:3E A% G : (C) maiRuikes s D) &FaFfix-

1538 Bk 5 7 (signal peptide) £ A B & @f ¥ EERFIET FTES R 7 (A) DNA B4 5
RNA ; (B)RNA #3324 % 4 : (C) ZaisFiis D) xaHgE -

Asn—X-Ser/Thr 4% 5 A F| A R R kil » TR L RIET TSR ? (A) DNA #$5:5
RNA ; B)RNA#:# 4% 6  (C) ZTaiFuists D) xaRHiE -

¥ dmE (covid-19) Bt E FRIEE) FRIBA &L ?(A)IgG 5 (B)IgE; (C)IgA : (D)
[gM -

¥ @7 F (covid-19) R B BEI E ERBH SRR 7 ((A) g6 B)IgE : (C) IgA
(D) IeM -

ok 7 SBACE B R 8 IR HUR 2 2 (A) IgG 5 (B) IgE 5 (C) IgA 5 (D) IgM -
EEBEHNAERENGEIZRENEAABAUER ?2(A)1gG; B)IgE; (O)IgA 5 (D)IgM -
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HBLE BBy TFELSE [£8mat s A B mELHES] A% 426002
MEAABRBERZ TRAT ) EHFERGEEHR) £3BH2E8

. wEEUASEFAT_RBEBVANEN  EEREGHAFR—RALRT? (L) B
(Tyrosine) ; (B) ¥ iz (Cysteine) ; (C) X PJ A& E& Rk (Asparagine) ; (D) #BzEL (Lysine) e

23. R B U ST ERABILEILNEE ) 2R BEBR—EALMR T (A) BAzER (Tyrosine) ;
(B) BBk (Cysteine) 5 (C) & F] 4Bk (Asparagine) ; (D) &EBzEL (Lysine) -

28 BB S FEAOEBALB RTINS T2 EERT—EANKE ? (A) 8588 (Tyrosine) ;
(B) # BB & (Cysteine) 5 (C) & %48 A% (Asparagine) ; (D) #aZEL (Lysine) e

5. o REHGEGEFRIEHMARNEE 22X EEUF—EAKEHE 7 (A) 88858 (Tyrosine) ;
(B) ¥ Bz s (Cysteine) ; (C) X P74 ERBE (Asparagine) ; (D) & Bz 8% (Lysine) e

26. F 7| DNA 5 %] » T4 /7 752 € A B &£ 69 HEL 7 (A) TATA & (TATA box) ; (B) sz
(telomere) ; (C) 1@ (palindrome) ; (D) 484¢%| £4 4 %] (short tandem repeat » STR)

27. F 7] DNA 57| » /755 7| & & ta i 64 216 ? (A) TATA £ (TATA box) 5 (B) 3%t (telomere) ;
(C) ®x (palindrome) ; (D) 424¢ %) & 4% 47| (short tandem repeat » STR) -

28. F 7| DNA A7 » 4748 7] & € tm oAk 6978 45 £ ? (A) TATA £ (TATA box) 5 (B) 3L
(telomere) ; (C) 1@ 3¢ (palindrome) ; (D) 454t %] £ 444 7| (short tandem repeat » STR) -

29. T %] DNA 7] > /4 57 A R B ey 2l 8 £ 7 (A) TATA & (TATA box) 5 (B) s
(telomere) ; (C) 3@ X (palindrome) ; (D) %54t %] £48 45| (short tandem repeat » STR) -

30. F7I AR A4S oy DNA R &£ AR A 7 (A) H A (plasmid) 5 (B) £ & 22 #A2
(phagemid) ; (C) 4a i AT &4% (BAC) ; (D) BB ¥ AT % &.4% (YACs) -

31. F 7] & B AT #E3E 75 69 DNA R & A& 7 (A) H 42 (plasmid) 5 (B) % & # 48
(phagemid) ; (C) fa #§ A T3 &,8% (BAC) ; (D) B8 B AT % & 4% (YACs) »

. WEMUNBEERIGHRHPEL (A BhEEA  B)add ] (C)adiEsmE (D)
AREERTE -

B HMUNBEARARBORERL (A REMNR  B) RERE ) (O REZREHFE (D) RE
REELYE -

4. M B R R TN BER
EGE D) REHRELBE -

35. BAF YRR B R A dp bl B o AT AR BB T AR b e X H R B AR SUAR 7 (A) AR T 4l
(irreversible) ; (B) %5 tE#p %] ] (competitive) 5 (C) & 4= #5130 #] %] (uncompetitive) ; (D) JF
5 M3 ) %] (noncompetitive) e '

36. AT FEIEB R ELAIPH B > ARG FB AR TR ERARBRE ?(A) AT E 05 #l
(irreversible) ; (B) #5514 ¥p 4] #| (competitive) ; (C) & 4m i § M4 4] # (uncompetitive) 5 (D) JF
3, M $ %] # (noncompetitive)

37.SDS-PAGE £ @ H EARMERENIHBEAEANREL?A) TR B) ik (C) &%
(D) EGHBEREKE -

38.Natural-PAGE & &8 ¥ LB MERFHEEGEHREL?7A) 4 FTEXRDN T (B) Bt (O
& D) RaEBEENE -

39. AP E M R E RS2 BT R 7 (A) BT o (B)458kT 5 (O 8T (D) R&ET -

40. FiE ATP ST REZHLBEETFA?(A) s+ B) 58T, (O 81T D) MmaT -

A1 AT E X EERRESH LB ETE2A) MEET s B) &84T (O &8 T (D) 4HEE
b

8. T B R R EHRE D IUEE G %A 7 (A) A6 (glycosylation) ; (B) i F1b
(ubiquitination) ; (C) ¥ #4t (methylation) ; (D) Z &%4L (acetylation) -

43 AR R RS S R A R A A R ey AE B AR 7 (A) A5y AL (fatty acid) ; (B) # % 4% (glucose) 5 (C)
Bz 3 B (amino acid) ; (D) &A% (ketone body) -

DA RIEMRE w0 (B) RIEBYIRERY § (C) REHIR

HAFHEHD  FUETARTAA



HiP LREINSFEALBALTEERELRRA

LR BB TANSE (LB ALHE - £ BMRALERS] A% 426002
MEABRMERL "ATo, EAHERGERER) #£3RF3R

44. EAERBRIR H MR A MR AL R AR 7 (A) B L (fatty acid) 5 (B) &) &4

(glucose) ; (C) B¢ (amino acid) ; (D) 894 (ketone body) °

45 AR B FAEATAE T CATIHEE TR 2(A) TRE  (B) Tk (C) F LAk
(D) 4 FARE

46. ABEEYMTIRARAFAIZE F R THHE S THRE 7 (A) TARL : (B) Fakiz: (C) FEi: D)4
AR

47. F 3| F B % FA 4847 48 B F 3k & teAp) 69 JE 425 35 Bl (non-coding genes) 7 (A) /| &, (mouse) ; (B)
RIE (fruit fly) + (C) B2 & (yeast) ; (D) KB & (E. coli)

48. F I BB A dh T4 B R 18 5 09 EA% £ 4 (eukaryote) ? (A) +Is B, (mouse) ; (B) F#E (fruit
fly) s (C) B2 & (yeast) ; (D) A##7# (E. coli) °

49. F 5145 B o TAT 42 b B R AR R IE b T 4E & B =3 8 (2" messenger) ? (A) ATP ; (B)
CTP ; (C) cAMP ; (D) AMP -

50. F 7 4% 8k o F47 & 42 da B 3SR AR 3R A4 T T HA B B AL T 95& & 2 (A) ATP ; (B) CTP ; (C)
cAMP ; (D) AMP -

HEFHLME  FUETOLAFTAAE
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—EERFER—

AR - 100 454

FRHARLENAFHHRE AR/ ZTE - - L - Hh4EL
Eh (F) 2 BEAHEE - 2AEE - BRMEATESE  wF AR
PPk B RA R R - -

EEERAE s ZEE2AA4HETE -SEAXET THBGEE - &
EERARXTFRIR - RABER (F) ~ FHCGRHHIESH) - BA
BHRER —WmEEL  FFAEFLE  FHEBEXL -

REFHUBEEL R RTEREER () B k&8 2B4&
E~BRRBRTEBRALHERE LR EEE AR GF4 84T

B
BEE (F) BAEHEFERYE  FEWE -~ g R R B H R0 R A
o NRFEEZAMEL BEEREER A LRSI XERS
ngo

TEHERAFEMFRARETRNRELE 4o T T ER > BE - 5
SRR > R B N S0 RUCH ok e & S A R 5
FoFAAPFZEBER MR (oR&E THEE - EFFRLE) A
3 o

AERERES (F) FHA#E  RYEEZHRELESEE -

o SIEREMmI  EEBISHEAHREEEE -
® ERERARIBEZSHFASH R FEN RIEHNEARE




AP LAE10S2FEALERATFHEB LS RRAE

HBLE wBEyrTANE [A8matLs s £ BAALTIES] A% : 426002
MEAHBEKBEIRE "AT, EAFERGEER) £3H8F 18

EiEM o —M2a 0 #£00&E-

L EARREHRFIFHER? Q) B B)Ea® (O mM (D) ks -

2. ATFHERM ST EED HRAMEITLTFR?(A) ST (B) P2 (C)1'% ;5 (D) Co®0 e

3. AMEFHRBEEIFmBARERRLIHRSTHEA?A)HE; B &xa% 5 (€ &% (D)
HAE e

4, WML P RS FHENIBBE T AR O TIMTRREER ? (A) B#EARE (glycolysis) ;
(B) B- £.1t (beta oxidation) ; (C) & F1% k4% (eletron transfer reactions) ; (D) 445 8248 2 (TCA
cycle) °

5 il PRBATP A ERAEXEZNF XA LR B T IMTHERBEIER 7 (A) BEERE
(glycolysis) ; (B) p-4.1t (beta oxidation) ; (C) & 1% 4# (eletron transfer reactions) ; (D) #4%
i 1% 3% (TCA cycle) »

6. e PITHEME R minthie s .o ?(A) 4824k (nucleus) 5 (B) 4 iz Bt (membrane) ; (C) Hr4g
#¢ (mitochondria) ; (D) /&%~ %% (lysosome) °

7. tafn P ATAER B be Bty BIRENL T o0 7 (A) 4 e (nucleus) 5 (B) #af i (membrane) 5 (C)
i 47 8% (mitochondria) ; (D) &A%/ 5 (lysosome) °

8. FTiMTfHERASCEHYTALEBMAEE ?(A) #H#E B) 4L %D (C) kot
(D) sh BB g+ -

9. THfT#eth S R BB TR ATPEE?A) AHE B #4LED: (O ka1 D)
MEEET -

10. L$) & G 4 # (actin filament) £ éa i P s E B AR 7 (A) AR EH  B) mBHE (C) e
47 s (D) Bl fifrs e 5 -

11. #4 % (microtubule) & 4 s P 4 X Eh B~ 7 (A) ABEAH - (B) lg 8151k 5 (C) migRAT 5 (D)
EHARHERE -

12. 9 P # (intermediate filament) f2 4m ff 64 X B ohgE & 7 (A) ZAE &4 5 B) i 5 (C) e
feit s (D) Bl 2 #1438 me 3 -

13. F 57785 B 3842 JE B % 92 B A5 (cpigenetics) # EHE X 7 (A) A4 & & (histone) B3 ;
(B) DNA ¥ # 1t (methylation) 546 ; (C) % & & £ # (chromatin remodeling) ; (D) X B % 4
(polymorphism) ©

14.Kozak B 7] e A R kiEd@fe ¥ - EELFMIET 7T T ? (A) DNA #4455 RNA ; (B)RNA
HELEG (O FGEFHESN D) EaEHE -

15. A2 45F 5 | (promoter) 2 A B R @2 ¥ > EERFIET ITHES B ? (A) DNA #4154
RNA ; (B)RNA#:#5% & 5 (C) Bail 44 D) e s -

16. 1 3EBk A7) (signal peptide) fe A B & 2B F » EE LA T 741458 7 (A) DNA #4455
RNA ; B)RNA##E ARG : (C) o ais D) ol fx -

17. Asn-X-Ser/Thr 42 F B Sl e A A & EBAE ¥ » £ L RIETIMETH 7 (A) DNA #8555
RNA ; B)RNA#ZF 4% & ; (C) Raf:Fada D) Za HRE -

18. # B % & (covid-19) R MPE B REW £ RIABHER ?(A)1gG; B)IgE: (C)IgA : (D)
IgM -

19. # B F (covid-19) R LB BREME EREN FRMAMAERZ 7 ((A) 1gG 5 (B)IgE 5 (C)IgA
(D) IgM -

20. LA BB EEZR B AAABALER?A) G B)gE: (C)IgA : (D) IgM -

1. A EBBEHRABRBERANGEZR B FEMUBALERL?(A)IgG: B)IgE ;5 (C)IgA ; (D) IgM -

=
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BiP A2 11025 ERLTEBREFHBAAL XA

FELE BNy TAENE [LBmmELE - A 8pmtyES] 5% - 426002
HKEAHBERBERZ "AT, A ERGEER) £3HF2E

R wFEASTCE_RRER R EE ) TERESUNR—HAKRE 7 (A) B
(Tyrosine) ; (B) 3 Brh g (Cysteine) ; (C) X FJ&BEH: (Asparagine) ; (D) B pi &% (Lysine) ©

. wRERGFOIRBILEILNENE LR BEAAF—FEAEER T (A) B DL (Tyrosine) ;
(B) ¥ pehk g (Cysteine) ; (C) X P48 A% (Asparagine) ; (D) ##BgE (Lysine) -

24 R EUGFOEBALHRHELE  EEREEUANR—FEAARE ? (A) B5REEL (Tyrosine) ;
(B) sk pzfg (Cysteine) 5 (C) X P94 BBk (Asparagine) ; (D) #kpzdk (Lysine) »

5. BB RS FAET TR AN EN L2 EEUHR— A ?(A) BB R (Tyrosine) ;
(B) £ peresg (Cysteine) 5 (C) AP 4ABEAE (Asparagine) ; (D) #pz&& (Lysine) -

26. F %] DNA -7 - fa# 7 5] ik & 5 B & g9 BB ? (A) TATA & (TATA box) 5 (B) swhic
(telomere) ; (C) 1@ X (palindrome) ; (D) 4.4t 5| £44 /%] (short tandem repeat » STR) -

27. F %] DNA 5 7| » {748 F 5| i & tm B 69 4L 7 (A) TATA & (TATA box) ; (B) 3% (telomere) ;
(C) 1@ ¢ (palindrome) ; (D) 4i4¢ %] &4% %] (short tandem repeat » STR) -

28. T 7] DNA A 5| » {745 5] i 5 tm o bk e 45 £ 7 (A) TATA £ (TATA box) 5 (B) 3%k
(telomere) ; (C) i® X (palindrome) ; (D) 424¢ %] £45 4 %] (short tandem repeat » STR) -

29. T 5| DNA -7 » 47473 A R B ey tn5( 81 & 41 ? (A) TATA & (TATA box) ; (B) 3L
(telomere) ; (C) 3@ X (palindrome) ; (D) 4a4¢ 7] £48 /5 5| (short tandem repeat » STR) -

30. F 715 B kAT s 4 60 DNA | R A& R 7 (A) 2 (plasmid) 5 (B) =2 & 2 42
(phagemid) ; (C) 4 A ATt &8 (BAC) ; (D) BB AT &.42 (YACs) -

31. F 55 B {ALAT & 448 5 69 DNA B B A 50 7 (A) § 42 (plasmid) 5 (B) = & #2 A8
(phagemid) ; (C) fm AT % 6,52 (BAC) ; (D) B & H AT % &8 (YACs) -

. HWMUNBEERABHAZHNREL (A BdRER B adidd | O admHFE (D)
ARG E -

33. RN B EERRBHFE L (A REMmR : (B) REREZ ) (O REREZHFLT (D) RE
BRELBVE -

34. SEEH B R TENBEL (A RIEWREER/H  (B) REMBERY ¢ (C) RIEMER
ESZ D)REHRELEZE -

35. AT SR B FE e Bl B o ATAEIR B T 3 B3 A H R E AR GUIR 7 (A) AT # 3 5 F
(irreversible) 5 (B) ¥ 5 PE4p %] | (competitive) ; (C) K a3t $ 4 %9 F| & (uncompetitive) ; (D) FE
54 %1 8] (noncompetitive) - '

36. LT E R EHa B > R FHIB R EHERARBRE 7 (A) 7T E4pH] H
(irreversible) ; (B) 3% 1 #p %] % (competitive) ; (C) K 4= HF tep ] % (uncompetitive) ; (D) JE
65 M3 4] ) (noncompetitive) ©

37.SDS-PAGE A TARMEZFHEFOTNREL?(A) S FEXA B) Ttk (C) &4
D) EaE#EE® -

38.Natural-PAGE & & & T HMERESHEGHYREL?(A) T EXRD  (B) E&i 5 (O)
Bt D) ESE#REN-

39. MEACREREZNH LB ETA ?7(A)M3ET 5 B) 58T (C) 48T (D) sMsT -

40. FIE ATP BB TR EEZH LB ETA?(A) M+ B) 58T (O &% T . D) |aET -

41 A X R RERH2B BT ?(A) MmsET  B)&58F (O) 487 . (D) &M
c

2. FaMT#E A R 2 HaREHIREZ ST 54 7 (A) #A4L (glycosylation) ; (B) 2 %1kt
(ubiquitination) ; (C) ¥ &1t (methylation) ; (D) Z &1L (acetylation) °

43, FLABRLE F REME A B A R R A ERAEZ ? (A) BERY R (fatty acid) 5 (B) #) & #& (glucose) ; (C)
B A B (amino acid) ; (D) &9#% (ketone body) °

RAEHHAEME  FYETOREAA



Barf LAL 0 LFEALEALEFRALLRAAE

FELB BB TENE (L BmALHE - A RAALHES] A5k © 426002
MEAHABRBERE "ATR, ERHERCERSD) #£3RF3R

44, EOBRBREGBER KA AR HEETAER ?(A) B8 (fatty acid) ; (B) # H 48

(glucose) ; (C) Bz & (amino acid) ; (D) 894 (ketone body) °

A5 NS EFREREALTOATHESR TIRE ?(A) THRE ; (B) FikgR  (C) B LB
(D) A 74 8% °

46. AR AHBIZE T CRATINRESERE?(A) THRE B) Pk C) Fair: D)4
AR °

A7. F 5 F 5 R A4 42 B 3 % b 7] 04 JE 445 3L B (non-coding genes) ? (A) /|» & (mouse) ; (B)
R4 (fruit fly) ; (C) BB H (yeast) 5 (D) KFAF A (E. coli) °

48. TR E 5 d A T4 5 R 1§ 5 69 A4 A 4 (eukaryote) 7 (A) /s & (mouse) ; (B) R&E (fruit
fly) ; (C) B (yeast) ; (D) AKBAE & (E. coli) -

49. F F14% 8 > FAT & Je bm B SR AR R 2R3 F T 46 B 5 =318 (2" messenger) ? (A) ATP ; (B)
CTP ; (C) cAMP ; (D) AMP -

50. F 7|45 8k 4 F A7 & A dm B SRSR AR SE 389 T T8 ER 7B T 93%& & 7 (A) ATP ; (B) CTP ; (C)
cAMP ; (D) AMP -

RBFHEEME FUEFOREAAE



